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" Forenklet overvaking av miljetilstand
pa havbunnen med kvantitativ PCR

Test basert pa biologiske mekanismer som gir 90 % ngyaktighet for
gkologisk tilstand



Resultater fra et prosjekt pa 20 millioner kroner
finansiert av Norges forskningsrad (AQUeD #320076)
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Prover samlet inn knyttet til myndighetspalagte

undersgkelser
2 470 eDNA-prover

10 min DNA extraction

~ lysis DNA binding transfer washing pure DNA
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Hovedfunnet var at bare to slekter bestemte

mikrobesammensetningen
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Nettverkene viste sterk sammenheng med gkologisk tilstand

* Gule sirkler viser praver med _
meget god gkologisk tilstand Coastal regions & g0

nN
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83

 Bla sirkler viser antall praver Norwegian sea
med Nitrosopumilus-nettverk ~

15

« Rade sirkler viser antall praver
med Sulfurovum-nettverk

« QOverlapp mellom sirklene viser
antall prgver med overlapp
mellom tilstand og nettverk North sea

 Indikasjon pa sammenheng
mellom Nitrosopumilus-
nettverk og meget god
gkologisk tilstand . 13

Sulfurovum network

! 1
Nitrosopumilus network

\EQR > 0.8
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Utvikling av gPCR for a bestemme gkologisk tilstand

r"

™~ Amplification

Threshold

Fluorescence (ARn)

Baseline

0 10 20 30 40 50
Cycle

gPCR er en enkel metode for a bestemme mengden
av bakterieslekter i en prgve ved bruk av eDNA



Sammenheng mellom qPCR-testen og okologisk
tilstand ™
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gPCR klarte i 90 % av tilfellene a klassifisere riktig

okologisk tilstand

« Underestimerte darlig
tilstand

* Overvekt av praver
med god tilstand
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observed predicted
nEQR

gPCR gir samme informasjon suronn

NQI

som makrofauna knyttet til e
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Vi onsker ikke bare beskrive men ogsa a forsta!

Grab sampling
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frequency of MAGs
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Mekanistisk fant vi to hovedassosiasjoner mellom

makrofauna og mikrober
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Assosiasjoner forklares ut fra oksidoreduktaser med
Sulfurovum og Nitrosopumilus som sentrale mikrober

Metabolisme under sulfidrike betingelser
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Pettersen, R., et al., Bimodal distribution of seafloor microbiota diversity and function are associated with marine aquaculture. Marine Genomics, 2022. 66: p. 100991.



Utvikling fremover

« Utvide database med prgver som
har lav gkologisk tilstand

 Utvikle nye mer presise gPCR tester

 Utvikle et forenklet kit for
prgvetakning

* Dokumentere at qPCR-testene gir
resultater som samsvarer med
etablerte rutineanalyser




Takk til alle oppdretterne som har bidratt, og til:
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