
Transkriptomikk og genredigering som verktøy for å utforske genetiske 
mekanismer som kan gi artsspesifikk resistens mot lakselus. 
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Forebygging og kontroll av lakselus er en stor og vedvarende utfordring for næringen, og 
som i stor grad påvirker laksens helse og velferd. Nye strategier og 
bekjempelsesmetoder er fortsatt veldig velkomne og nødvendige.  

Ulike laksefisk, slik som Atlantisk laks og stillehavslaks, viser en genetisk variasjon i 
vertsresistens mot lus. Transkriptomanalyser har identifisert flere kandidatgener for 
luseresistens blant annet knyttet til immunrespons og syntese av semiokjemiske 
forbindelser. Genredigering ved CRISPR/Cas9 er benyttet for å verifisere om to 
kandidatgener er involvert i luseresistens. Befruktede egg fra Atlantisk laks ble injisert 
med CRISPR/Cas9 komplekser for å slå ut de to kandidatgenene . Ved ca 20 gram ble 
genredigeringseffektiviteten analysert og laksen sortert.   

Det ble utført et kontrollert smitteforsøk med lakselus i triplikate karoppsett med både 
kontroll og genredigerte laks når laksen var ca. 80g. For å undersøke om det var forskjell i 
lusepåslag mellom gruppene etter smitte ble det talt lus hver dag  i perioden 6-10 dager 
etter smitte. I tillegg ble det tatt vevsprøver ved ulike tidspunkt etter smitte til  RNA- og 
histolgiske analyser for å evaluere forskjeller mellom områder med og uten lakselus. 
Preliminære resultater på lusetall viste ingen signifikante forskjeller mellom gruppene, 
men tallmaterialet vil bli videre analysert i detalj mhp. blant annet kareffekter. Det vil 
også bli fulgt opp med både transkriptom og histologianalyser.  
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